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Predhovor

Bioinformatika sa stdva neoddelitelnou sucastou vyskumu a badania. Je to vedna oblast’
interdisciplinarneho charakteru s vyznamnym dosahom pre vedu a prax. Teoretické znalosti
a praktické skusenosti v danej oblasti tvoria platformu vedeckej prace odbornikov posobiacich
vo vyskumnych, univerzitnych pracoviskach a v sikromnom sektore biologického zamerania.

Néavody na cvicenia z enomiky a bioinformatiky — biologické databdzy a databazové
zdznamy su Studijnou literatrou urcenou pre Studentov predmetu Genomika a bioinformatika
a Studentov Studijného programu Genetické technologie rastlin. Rovnako ndjdu uplatnenie
v Sirokom spektre biologicky zameranych odborov a programov univerzitného smeru. Publikécia
poskytuje zakladné informacie o databazach biologickych udajov, o formatoch databdzovych
zdznamov a ich obsahovej Struktire, ako aj o spdsoboch vyhladavania biologickych
a bibliografickych informacii v databazach. Sti¢astou skript je pomerne rozsiahla obrazkova priloha
ulahcujuca Citatelovi priamu aplikdciu ziskanych poznatkov vo vyhladdvani informacii
v databazach, otazky, Glohy a terminoldgiu z danej oblasti.

Zamerom autorov je pripravit’ nadstavbu uc¢ebnej pomdcky, ktora bude obsahovo venovana
pokroCilym postupom bioinformatiky, zahriiujicim analyzy na trovni sekvencii nukleotidov,
posudzovanie podobnosti sekvencii a fylogenetické analyzy, ako aj oboznamenie sa so
Specializovanymi databazami a Specifickymi algoritmami vyhodnocovania sekvencnych zapisov.

Budeme radi, ak dana Studijna literatira, okrem svojho zakladného poslania, prispeje aj
k ziskaniu naklonnosti Citatela o dany vedny odbor a najmi podpori vyuzivanie bioinformatiky

v §tadiu, priprave zadverecnych prac a vo vyskume.
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1. Uvod

Bioinformatika je v suCasnosti jednou z najintenzivnejsie sa rozvijajucich vednych oblasti.
Svojim interdisciplinarnym obsahom a aplikaciou, vyznamne ovplyviluje viaceré vedné odbory
(genetiku, Dbiologiu, biochémiu, informatiku, matematiku, medecinu, farmakologiu,
pol'nohospodarstvo a potravinarstvo). Metddy bioinformatiky umoznuju analyzovat gendémy
a molekularno-fenotypové interakcie organizmov z doteraz nepoznanej perspektivy. Vedecka
hodnota informécii a znalosti z tohto odboru ma priamu aplikéaciu pre efektivnu pol'nohospodarsku
produkciu a zabezpecenie kvalitnych potravinovych produktov. Aplika¢ny vyznam a poznatkovy
potencial bioinformatiky pre pol'nohospodarske vedy podnietil vznik samostatného odvetvia tzv.
omickych vied vo forme agroinformatiky, respektive agrobioinformatiky.

V oblasti polnohospodarstva a potravinarstva vyustuje aplikdcia bioinformatiky do
viacerych vystupov:

¢ identifikacie génov podmienujicich produkéne a vyzivovo cenné vlastnosti (genomika),

e Studia adaptability genému na abiotické a biotické faktory stresu (transkriptomika,
proteomika, metabolomika),

o identifikacie faktorov podmieniujicich efektivne vyuzivanie Zivin z pddy (metagenomika),

e sledovanie interakcii medzi vyZivou zvierat, resp. Cloveka aexpresiou génov

(nutrigenomika).

Teoretické znalosti a praktické skuisenosti z oblasti bioinformatiky sa stavaji nevyhnutnou
sucastou vedy a vyskumu. Nastoleny trend napredovania v danej oblasti, ktory je prezentovany
vyvojom Specializovanych bioinformacnych databaz, novych algoritmovych néstrojov in silico
analyz, zdkonite podmieiiuje hl'adanie d’alSich moznosti archivacie, katalogizacie, spravovania dat
a ich vyhodnocovania. Uvedeny vyvoj je nepochybne podieneny aj zvySujucou sa uroviiou
technickej a pristrojovej infrastruktury, ¢o vSak zaroven so sebou prinaSa nepriaznivy fenomén vo

forme limitovanej kvality dat a mnozstva opakujucich sa udajov.
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